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Journal of Biotechnology, Letters in Applied Microbiology, Molecular and General Genetics, Molecular 

Plant Pathology, Molecular Plant-Microbe Interactions, Mycological Research, Plant Disease, Plasmid, 

Phytopathology, World Journal of Microbiology and Biotechnology ), θαη κέινο ηεο εθδνηηθήο επηηξνπήο –
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ΔΡΔΤΝΗΣΙΚΑ ΔΝΓΙΑΦΔΡΟΝΣΑ – ΓΡΑ΢ΣΗΡΙΟΣΗΣΔ΢  

Tφζν φ ίδηνο φζν θαη νη άκεζνη ζπλεξγάηεο ηνπ έρνπλ καθξφρξνλε πείξα ζε ζέκαηα Μηθξνβηαθήο – 

Μνξηαθήο Γελεηηθήο θαη Βηνηερλνινγίαο θαη νη εξεπλεηηθέο ηνπο δξαζηεξηφηεηεο πεξηζηξέθνληαη ζε δχν 

θχξηεο θαηεπζχλζεηο:  

 

α) Γενεηική Μσκήηφν / Βιοηετνολογία : Μνξηαθή δηαθνξνπνίεζε θαη ηαπηνπνίεζε κπθήησλ κε 

νηθνλνκηθή ζεκαζία (θπηνπαζνγφλνη θαη εληνκνθάγνη) κε θιαζηθέο κνξηαθέο ηερληθέο (RFLPs, RAPD, 

AFLP, PFGE, DGGE, PCR, RT-PCR, DNA/DNA, DNA/RNA πβξηδηζκνί, αλνζνυβξηδηζκνί θ.ιπ.). 

Μειέηε  δνκήο-ιεηηνπξγίαο κηηνρνλδξηαθψλ γνληδησκάησλ θαη θπινγελεηηθέο επηπηψζεηο. Γνληδησκαηηθέο 

αλαιχζεηο. Μειέηε γνληδίσλ θπηνπαζνγέλεηαο, εληνκνπαζνγέλεηαο θαη αιιειεπηδξάζεσλ παζνγφλνπ-

μεληζηή. Απνκφλσζε-πξνζδηνξηζκφο δνκήο θαη κειέηε ιεηηνπξγίαο γνληδίσλ απνηθνδφκεζεο 

θπηηαξηλνχρσλ θαη ιηγληλνθπηηαξηλνχρσλ ζπζηαηηθψλ γηα παξαγσγή βην-αηζαλφιεο. Μειέηε ησλ 

κνξηαθψλ δηεξγαζηψλ εηεξνθαξχσζεο ζε κηηνζπνξηθνχο κχθεηεο. Φπινγελεηηθέο ζρέζεηο 

κηθξννξγαληζκψλ, βηνπνηθηιφηεηα, βηναζθάιεηα. 

΢ε επίπεδν ξνπηίλαο θιαζηθέο πξνζεγγίζεηο δεκηνπξγίαο-απνκφλσζεο-ραξαθηεξηζκνχ κεηαιιαγψλ, 

απνκφλσζεο θαη ραξαθηεξηζκνχ γνληδίσλ,  απνκφλσζεο θαη ρξήζεο κεηαζεηψλ ζηνηρείσλ, κηησηηθνχ 

αλαζπλδπαζκνχ, δεκηνπξγίαο πξσηνπιαζηψλ θαη δεθηηθψλ θπηηάξσλ γηα κεηαζρεκαηηζκφ, θαηαζθεπήο 

θνξέσλ θισλνπνίεζεο θαη ππεξέθθξαζεο γνληδίσλ, αδξαλνπνίεζεο θαη αληηθαηάζηαζεο γνληδίσλ.  

β) Βακηηριακή Γενεηική / Βιοηετνολογία : Μειέηε βαθηεξίσλ πνπ παξάγνπλ πξντφληα βηνκεραληθνχ-

εκπνξηθνχ ελδηαθέξνληνο. Υεκηθή θαη ηξαλζπφδνλ-κεηαιιαμηγελέζε, κειέηε κεηαζεηψλ ζηνηρείσλ (IS θαη 

Tn ζηνηρεία), θαηαζθεπή ζηειερψλ κε επηιεγκέλεο ηδηφηεηεο, απνκφλσζε-ραξαθηεξηζκφο πιαζκηδίσλ, 

θισλνπνίεζε-αλάιπζε θαη ραξαθηεξηζκφο γνληδίσλ, θαηαζθεπή θνξέσλ θισλνπνίεζεο-έθθξαζεο-

ππεξέθθξαζεο.  Δκθαζε ζηε κεηαβνιηθή θαη γελεηηθή ηξνπνπνίεζε ηνπ βαθηεξίνπ Zymomonas mobilis 

γηα απμεκέλε παξαγσγή βην-αηζαλφιεο απφ θαηάινηπα βηνκεραληψλ ηξνθίκσλ θαη θπηηαξηλνχρεο νπζίεο. 

Μειέηε επηδηνξζσηηθψλ ζπζηεκάησλ. Γνληδησκαηηθέο αλαιχζεηο θαη γελεηηθέο ηξνπνπνηήζεηο γηα 

παξαγσγή ρεκηθψλ νπζηψλ πξνζηηζέκελεο αμίαο. 

 

Σν Δξγαζηήξην είλαη εμνπιηζκέλν κε φια ηα απαξαίηεηα φξγαλα γηα κειέηε Μνξηαθήο Γελεηηθήο 

Μηθξννξγαληζκψλ θαζψο θαη δχν ζχγρξνλνπο αλαιπηέο αιιεινπρηψλ DNA (sequencers) θαη Real-Time 

PCR.  

΢ηα πιαίζηα ησλ παξαπάλσ εξεπλεηηθψλ δξαζηεξηνηήησλ ππάξρεη ζηαζεξή ζπλεξγαζία κε ηελ Δπίθνπξε 

Καζεγήηξηα ηνπ Σνκέα θ.Α-Μ.Παππά θαη ηνλ Λέθηνξα θ.Βαζίιε Κνπβέιε, θαζψο θαη κε ηνπο 

κεηαδηδαθηνξηθνχο εξεπλεηέο (Γξ.) Αληψλην Κξηκηηδά, Παξαζθεπή Πξακαηεπηάθε, Διέλε Πάληνπ, ελψ 

ππάγνληαη νη ππνςήθηνη δηδάθηνξεο Ισάλλεο Παπατσάλλνπ (ππφηξνθνο Κνηλσθεινχο Ιδξχκαηνο 

Α.΢.Ωλάζεο) θαη Lugard Eboigbe (ππφηξνθνο ΙΚΤ).    

 

Γιδαζκαλία 

Τπεχζπλνο ζπληνληζκνχ θαη δηδαζθαιίαο ηξηψλ καζεκάησλ ηνπ πξνπηπρηαθνχ πξνγξάκκαηνο :  α) 

Γελεηηθήο (Βαζηθή Γελεηηθή = ππνρξεσηηθφ),  β) Δηδηθψλ Θεκάησλ Γελεηηθήο = Μνξηαθή Γελεηηθή, θαη’ 

επηινγήλ, θαη γ) Βηνηερλνινγίαο  (θαη’ επηινγήλ),  θαζψο θαη ηνπ κεηαπηπρηαθνχ καζήκαηνο Γελεηηθή γηα 

ηνπο ππνςήθηνπο δηδάθηνξεο.  

 

Δπίβλευη διδακηορικών διαηριβών  

Κχξηνο επηβιέπσλ γηα πεξηζζφηεξεο απφ 40 δηδαθηνξηθέο δηαηξηβέο (16 άκεζνη ζπλεξγάηεο, νη νπνίνη έρνπλ 

ιάβεη δηδαθηνξηθφ) θαη κέινο εμεηαζηηθψλ επηηξνπψλ (επηακειείο) γηα πεξηζζφηεξεο ησλ 120 

δηδαθηνξηθψλ δηαηξηβψλ ζηελ Διιάδα. Δπίζεο, κέινο εμεηαζηηθψλ επηηξνπψλ δηδαθηνξηθψλ δηαηξηβψλ ηνπ 

εμσηεξηθνχ (4 ζηε Βξεηαλία, 3 ζηε Γαιιία, 3 ζηελ Ιζπαλία, 2 ΗΠΑ, 2 Γεξκαλία θαη απφ κία ζε Καλαδά 

θαη Ιλδία). 

 

 

 



Καηάθεζη αλληλοστιών ζηο διαδίκησο   

Απφ ηηο πεξίπνπ 900 δηαθνξεηηθέο αιιεινπρίεο πνπ έρνπλ θαηαηεζεί ζην δηαδίθηπν αλαθέξνληαη νη 

ζεκαληηθφηεξεο : (α) ζε γνληδηψκαηα θαη (β) πιεζπζκηαθέο κειέηεο. 

Γονιδιώμαηα 

Verticillium lecanii (Lecanicillium muscarium) AF884128 (27.184 bp) 

Metarhizium anisopliae var. anisopliae AF884128 (24.673 bp) 

Candida zemplinina (Candida stellata) NC 005972 (23.114 bp)     

Hanseniaspora uvarum  DQ058142  (11.094 bp) 

Verticillium dahliae DQ351941  (27.184 bp) 

Fusarium oxysporum  AY945289  (34.477 bp)     

Beauveria bassiana EU10742 (32.263 bp) 

Beauveria brongniartii  EU100743  (33.926 bp) 

Zymomonas mobilis plasmid CP4.2  EU709732  (32.623 bp)  

Zymomonas mobilis subsp. mobilis ATCC 11163, whole genome NC_013355 (2.124.771 bp; 

1883 genes) 

Zymomonas mobilis subsp. mobilis ATCC 11163, plasmid pZA1001 NC_013356 (53.800 bp) 

Zymomonas mobilis subsp. mobilis ATCC 11163, plasmid pZA1002 NC_013357  (40.818 bp) 

Zymomonas mobilis subsp. mobilis ATCC 11163, plasmid pZA1003 NC_013358  (4.551 bp) 

Zymomonas mobilis subsp. mobilis ATCC 10988, whole genome shotgun sequencing project  

ACQU00000 (2.095.199 bp; 1892 genes) 

 

Πληθσζμιακές μελέηες  

Verticillium  (252)    

ΑY 555875 -  AY 556056 

AY 555847 – AY555952 

AY 555919 – AY555925 

AY 555947 – AY555952 

DQ351942 - DQ351960 

Metarhizium     (234) 

ΑF516288 – AF616325 

AF363459 – AF 363479 

DQ243837 - DQ243889 

Lecanicillium   (230) 

EF512850 -  EF513080  

Beauveria  (90 + 114 πνπ αλακέλνπλ acc.no) 

EU086396 - EU086455  

Candida zemplinina (28) 

EU047747 - EU047748  

EU183506 - EU183529  

Zymomonas mobilis (50)  
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